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Introduccion

* Virus hepatitis E afecta a diferentes especies
animales
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Introduccion

* Presentacién de la enfermedad:

— Hombre: Hepatitis Entérica y Epidémica.
® o 'nfeccién aguda autolimitada
’roblemas para poblacién de riesgo

» Paises en vias de desarrollo: presentacion epi ia ZOONOSIS
» Paises industrializados: brotes esporadicos au onos

PRINCIPAL RIESGO
* AGUAS CONTAMINADAS
* CARNE POCO COCINADA

ardo: ASINTOMATICA
Transmisién feco oral
Viremia transitoria 1-2 semanas
* Excreccién hasta 7 semanas p.i.
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troduccion

ljaz S. et al., 2016

PACIENTES DE UN ESTUDIO EN UK
Pacientes que han viajado (T)

Pacientes que no han viajado (NT)
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Introduccmn
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Objetivo del estudio

Evaluar la presencia de VHE en el ganado
porcino de Espana y ademas, realizar una
sencilla caracterizacion filogenética de los virus
encontrados.
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Material y métodos

* Poblacién del estudio > -
Animales sanos de granjasw T
Edad: transicibnycebo =
Fecha del estudio: 2018

Tipo de muestra n
Higado 20
Heces 37

Fluido oral 23
TOTAL 80
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Material y métodos

Deteccion del VHE

Pretatamiento de las muestras

Higado y heces (homogeneizado)
MagNA Lyser Roche (Zirconia beads 0.1 nn

Fluido oral (decantacién y procesado)

Extraccion acidos nucleicos (DNA+RNA)

Equipo automatico de extraccidon KingFisher Flex Syster
beads)

Kit extraccién MagMAX™ CORE Nucleic Acid Purificatior

Amplificacidon
Disefio ensayo gqPCR
7500 FAST RT PCR SYSI
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Material y métodos

Ensayo qPCR para la deteccion VHE
Target: capside (ORF2) ==
Amplicdn 75 pb.
Criterio positivo Cq<40
Deteccion simultanea contro| er

gL

Estudio filogenético
Muestras positivas al ensayo gPCR

Secuenciacion Sanger del extremo 5 ORF2 (protocolo Pina
S., 2000) Nested PCR

Obtencion de secuencia parcial q A
Comparacion con secuencias (.,.Lc.,..,uc S

Ca A CCG GG &A&CA
o A
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Resultados.
Deteccion qPCR VHE en muestras de cerdo.

0 RANGO
MUESTRA ANALIZADAS ﬂ % POS VALOR CQ
0%

HIGADO
HECES 37 8 21% 23-35
FLUIDO ORAL 23 4 17% 22-40
TOTAL 80 12 15% 22-40
sy FAM VHE

¥ 3000 000 §

masenad HEX EC

B, B0 D0




Resultados.

Secuenciacion muestras positivas
Id. Caso Muestra Cq VHE nested PCR Sequencia
110047 Heces 31,09 BANDA INESPECIFICA SUCIA

102961 Fluido oral 40,86 NO BANDA
103389 Fluido oral 34,24 NO BANDA
106543 Fluido oral 31,17 NO BANDA
110081,1 Heces 35,53 NO BANDA

110301 Heces 32,0 NO BANDA

110758 Heces 33,7 NO BANDA

Exito en la sequenciaciéon muestras con valor Cq < 31-32 QXOPO‘



Resultados. Filogenia.

Comparacion homologia de las muestras secuenciadas
- 102960 | 110081 | 110760 | 110802 | 110865
102960 93 90 92 90

110081 93 88 93 89
110760 90 88 91 89

110802 92 93 91 90
110865 90 89 89 90

Las muestras presentan una homologia con rango 88%-93%. No muy alta.
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Resultados. Filogenia.

Comparacion secuencias con base datos GenBank

102960 97% KR027663 Francia Humano
96% KT581448 Espana Cerdo
110081 99% LT745942 Francia Humano
110760 95% KR027325 Francia Humano
92% FJ718691 Francia Jabali
110802 98% KR027042 Francia Humano
110865 95% KJ742843 Francia Humano
95% KC145135 Espana Cerdo

Las muestras presentan una homologia alta con VHE procedente de
pacientes humanos de nuestro ambito geografico. Rango 99%-95%.
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Resultados. Filogenia
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Resultados. Filogenia.
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Discusion.

1. Se detecta amplia distribucion VHE en nuestro
ganado porcino

PI"Q\IQIQI"\I‘;QC‘ =) l‘\i\lﬂl I‘IQ il‘\f‘li\liAllﬁ Iﬁ hl"ﬁ\lﬁlﬂhf‘iﬂ o=} ﬂ;\lol nr-:ni': AQI’\QI"I’Q (el aY o

ESTUDIO PREVALENCIA

Este trabajo 15% ESPANA 2018
Grierson S. et al. 15% REINO UNIDO 2013
Wenzell JJ et al. 4% ALEMANIA 2011
Rose N. et al. 31% FRANCIA 2011
Di Bartolo et al. 31% ITALIA 2011

Titulos altos de excrecion (encontramos heces con Cq=25)
aumenta la circulacién del virus entre los animales
aumenta el riesgo de contagio a personas expuestas
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2. ¢VHE tiene caracter zoonotico? S v

Argumentos & g

. Homologia muy alta entre cepas porcinas y
humanas (95-99%)

Incluso mas altas que las descritas anteriormente: Pina S. et al., 2000 &
92-94%

Discusion.

)

Il. Seroprevalencia (IgG antiVHE) aumenta en

poblacion expuesta (Galiana et al., 2008) Datos Comunidad
Valenciana: 19% expuestos vs 4% no expuestos

Factores de riesgo: bebida de agua no tratada y exposicién a ganado
porcino.

I1l. Coincidencia de subgrupos (humano y cerdo)
en zonas de alta presion de infeccion
exopol
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Discusion.

3. Importancia subestimada de
enfermedad
Veterinarios:
no causa enfermedad en cerdos
Médicos:
no se busca por exotica

se confunde con dano hepatico por
medicamentos

no hay tratamiento especifico
China ha lanzado 2 vacunas
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Conclusiones

1. Queda demostrada la presencia del VHE
(genotipo 3f) en la ganaderia intensiva de
porcino de Espana en niveles comparables
a paises de nuestro entorno.

2. VHE3f tiene caracter zoonoético, es agente etiologico
de una enfermedad infecciosa emergente y queda
establecida la homologia entre cepas del virus de
origen porcino con aquellas aisladas de pacientes
humanos con infecciones autoctonas de Hepatitis E.
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Gracias por su
atencion!
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